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AK102667.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30690596.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAMDISLFFIFLVIYAPLVSYADESQAEIDALTAFKLNLHDPLGALTSWDPSTPAAPCDWR 
48470005.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRRSPRAAAAAVLPVLLPLLLLLLNWAAAPVGAATAAETRALLEFKAAVTADPGAVLANWTLGGDPCRDFG 
AK103401.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRQTRSLAAAAAVLVVG~~~~VVLHWVGV~VDAATAAERGILLEFKAAVT~DPNGALASWTAGGDPCVDFA 
83533560.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MATATAALLLLTLAAILAAAGAVNDDVLALVVFKSGVS~DPGGVLAAWSEDADRACAWP 
AK105103.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK099708.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRALVVLVGLACLAFVAEAKGGGAASAAALDDDVLGLIVFKADVV~DPEGRLATWSEDDERPCAWA 
15228900.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MYKALIFTVLLVSAVAPVRSLDPPLNDDVLGLIVFKADLR~DPEQKLASWNEDDYTPCSWN 
15241089.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFNGAVSLLFLFLAVVSAR~ADPTFNDDVLGLIVFKAGLD~DPLSKLSSWNSEDYDPCNWV 
47520009.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MATPIALLLFVLVVAAAADSTMPMPVNEEVLGLVVFKSALS~DPSGALATWTESDATPCGWA 
30689028.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGKQRRTMISFTLFLTLTMMSSLINGDTDSIQLNDDVLGLIVFKSDLN~DPFSHLESWTEDDNTPCSWS 
58360018.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK073005.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK102330.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15233004.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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AK102667.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30690596.p  GVGCTN~~HRVTEIRLPRLQLSGRISD~RISGLRMLRKLSLRSNSFNGTIPTSLAYCTRLLSVFLQYNSLSGKLPPAMRNLTSLEVFNVAGNRLSGEIPVGLPSSLQFLDISSNTFSGQIPSGLANLTQLQLLNLSYNQLTGEIPASLGNLQSLQYLWLDFNLLQGTLPSAISNCSSLVHLSASENEIGGVIPAAYGALP 
48470005.q  GVSCYPASGAVQRLRLHGEGLEGVLSP~SLARLPALESVSLFGNRLSGVIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASFVGLAATLHKLNLSGNALSG~~~~~~~~~~ 
AK103401.q  GVTCDPSSRAVQRLRVHGAGIAGKLTP~SLARLASLESVSLFGNGLSGGIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSFSALGPTLHKLNLSRNALSG~~~~~~~~~~ 
83533560.q  GVSCDARAGRVDAVALPSAGLSGRLPRSALLRLDALLSLALPGNNLSGPL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PDALP~~PRARALDLSANSLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GYLPAALASCGSLVSLNLSGNLLSG~~~~~~~~~~ 
AK105103.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK099708.q  GVTCDPLTGRVAGLSLAGFGLSGKLGR~GLLRLESLQSLSLSGNNFSGDL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PADLARLQDLQSLDLSANAFSGAIPDGFFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HCRNLRDVSLANNAFSGDVPRDVGACATLASLNLSSNRLAG~~~~~~~~~~ 
15228900.p  GVKCHPRTNRVTELNLDGFSLSGRIGR~GLLQLQFLHKLSLSNNNLTGIIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PNMLLSLVNLKVVDLSSNGLSGSLPDEFFR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QCGSLRVLSLAKNKLTGKIPVSISSCSSLAALNLSSNGFSG~~~~~~~~~~ 
15241089.p  GCTCDPATNRVSELRLDAFSLSGHIGR~GLLRLQFLHTLVLSNNNLTGTLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PEFPH~LGSLQVVDFSGNNLSGRIPDGFFE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QCGSLRSVSLANNKLTGSIPVSLSYCSTLTHLNLSSNQLSG~~~~~~~~~~ 
47520009.q  HVECDPATSRVLRLALDGLGLSGRMPR~GLDRLAALQSLSVARNNLSGELPPGLSLLASLRSIDLSYNAFSGPLPGDVPLLASLRYLDLTGNAFSGPLPATFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATVRFLMLSGNQFSGPLPQGLSKSSFLLHLNLSGNQLSGSP~~~~~~~~ 
30689028.p  YVKCNPKTSRVIELSLDGLALTGKINR~GIQKLQRLKVLSLSNNNFTGNIN~ALSNNNHLQKLDLSHNNLSGQIPSSLGSITSLQHLDLTGNSFSGTLSDDLFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NCSSLRYLSLSHNHLEGQIPSTLFRCSVLNSLNLSRNRFSGNP~~~~~~~~ 
58360018.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK073005.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK102330.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15233004.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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AK102667.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30690596.p  KLEVLSLSNNNFSGTVPFSLFCNTSLTIVQLGFNAFSDIVRPETTANCRTGLQVLDLQENRISGRFPLWLTNILSLKNLDVSGNLFSG~EIPPDIGNLKRLEELKLANNSLTGEIPVEIK~QCGSLDVLDFEGNSLKGQIPEFLGYMKALKVLSLGRNSFSGYVPSSMVNLQQLERLNLGENNLNGSFPVELMALTSLSE 
48470005.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIPAFLGTFPMLRLLDLSYNAFSGEIPATLFGECPRLRYVSLAHNALTGRVPPGIGNCVRLAGFDFSYNNLDGELPDKLCAPPEMSYISVRSNSLSGAIDGKLDGCRSLDL 
AK103401.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIPPFLGAFPWLRLLDLSYNAFSGEIPASLFDPCLRLRYVSLAHNALTGPVPTAITNCSRLAGFDFSYNRLSGELPDQLCAPPEISYISVRSNSLSGAIAGKLNACRSIDL 
83533560.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PVPDGIWSLPSLRSLDLSGNQLAGSVPGGFP~RSSSLRVLDLSRNLLEGEIPADVGEAGLLKSLDVGHNLFTGELPESLRGLTGLSSLGAGGNALAGELPGWIGEMAALET 
AK105103.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MWALER 
AK099708.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ALPSDIWSLNALRTLDLSGNAITGDLPVGVS~RMFNLRSLNLRSNRLAGSLPDDIGDCPLLRSVDLGSNNISGNLPESLRRLSTCTYLDLSSNALTGNVPTWVGEMASLET 
15228900.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SMPLGIWSLNTLRSLDLSRNELEGEFPEKID~RLNNLRALDLSRNRLSGPIPSEIGSCMLLKTIDLSENSLSGSLPNTFQQLSLCYSLNLGKNALEGEVPKWIGEMRSLET 
15241089.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLPRDIWFLKSLKSLDFSHNFLQGDIPDGLG~GLYDLRHINLSRNWFSGDVPSDIGRCSSLKSLDLSENYFSGNLPDSMKSLGSCSSIRLRGNSLIGEIPDWIGDIATLEI 
47520009.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFAGALWPLSRLRALDLSRNQFSGTVTTGIA~NLHNLKTIDLSGNRFFGAVPSDIGLCPHLSTVDISSNAFDGQLPDSIAHLGSLVYFAASGNRFSGDVPAWLGDLAALQH 
30689028.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SFVSGIWRLERLRALDLSSNSLSGSIPLGIL~SLHNLKELQLQRNQFSGALPSDIGLCPHLNRVDLSSNHFSGELPRTLQKLKSLNHFDVSNNLLSGDFPPWIGDMTGLVH 
58360018.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK073005.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK102330.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15233004.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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AK102667.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPATYGYLPSLQVLSASHNR~ICGELPVELANCSNLTVLDLRSNQLTGPIPGDFARLGELEELDLSHNQLSRKIPPEISNCS~SLVT 
30690596.p  LDLSGNRFSGAVPVSISNLSNLSFLNLSGNGFSGEIPASVGNLFKLTALDLSKQNMSGEVPVELSGLPN~~~~~VQVIALQGNNFSGVVPEGFS~SLVSLRYVNLSSNSFSGEIPQTFGFLRLLVSLSLSDNH~ISGSIPPEIGNCSALEVLELRSNRLMGHIPADLSRLPRLKVLDLGQNNLSGEIPPEISQSS~SLNS 
48470005.q  FDVGSNSFSGAAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGLLALVNITYFNVSSNNFAGEIPSIPTCGDR~~~~~FAYLDASRNKLTGSVPETMA~NCRNLMLLNLGANGQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK103401.q  LDVGSNHFAGPAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FGLLGLVNITYFNVSSNAFDGEIPNIATCGTK~~~~~FSYFDASGNRLTGPVPESVA~NCRSLRVLDLGTNALAGDIPPSIGKLRSLSVLRLAGNAGIAGSIPAELGGIEMLVTLDLAGLALIGDIPVSLSQCQFLLELNLSGNQLQGVIPDTLNNLT~YLKL 
83533560.q  LDLSGNRFVGAIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DGISGCKNLVEVDLSGNALTGELPWWVFGLAA~~~~~LQRVSLAGNALSGWIKAPGD~NASALQELDLSGNAFSGVIPREIASLSRLQHLNLSSNT~MSGKLPVSIGRMALLEVMDVSRNQLSGGVPPEIGGAAALRKLLMGSNSLTGIIPPQIGNCR~NLIA 
AK105103.q  LDLSGNRFSGAIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DAIAKCKKMVEADLSRNALAGELPWWVFGLP~~~~~~LQRVSVAGNKLYGWVKVPAD~AALALRALDLSSNGFSGGIPPQITAFAGLQYLNMSSNS~FARQLPAGIGGMRLLEVLDVSANRLDGGVPPEIGGAVALRELRLGRNSFTGHIPSQIGNCS~SLVA 
AK099708.q  LDLSGNKFSGEIPGSIGGLMSLKELRLSGNGFTGGLPESIGGCKSLVHVDVSWNSLTGTLPSWVFASG~~~~~~VQWVSVSDNTLSGEVFVPVN~ASSMVRGVDLSSNAFSGMIPSEISQVITLQSLNMSWNS~LSGSIPPSIVQMKSLEVLDLTANRLNGSIPATVGGE~SLRELWLAKNSLTGEIPAQIGNLS~ALAS 
15228900.p  LDLSMNKFSGQVPDSIGNLLALKVLNFSGNGLIGSLPVSTANCINLLALDLSGNSLTGKLPMWLFQDGS~~~~~RDVSALKNDNSTGGIKK~~~~~~~~IQVLDLSHNAFSGEIGAGLGDLRDLEGLHLSRNS~LTGPIPSTIGELKHLSVLDVSHNQLNGMIPRETGGAVSLEELRLENNLLEGNIPSSIKNCS~SLRS 
15241089.p  LDLSANNFTGTVPFSLGNLEFLKDLNLSANMLAGELPQTLSNCSNLISIDVSKNSFTGDVLKWMFTGNSESSS~LSRFSLHKRSGNDTIMPIVG~FLQGLRVLDLSSNGFTGELPSNIWILTSLLQLNMSTNS~LFGSIPTGIGGLKVAEILDLSSNLLNGTLPSEIGGAVSLKQLHLHRNRLSGQIPAKISNCS~ALNT 
47520009.q  LDFSDNALTGRLPDSLGKLKDLRYLSMSENQLSGAIPDAMSGCTKLAELHLRANNLSGSIPDALFDVG~~~~~~LETLDMSSNALSGVLPSGSTKLAETLQWLDLSVNQITGGIPAEMALFMNLRYLNLSRND~LRTQLPPELGLLRNLTVLDLRSSGLYGTMPSDLCEAGSLAVLQLDGNSLAGPIPDNIGNCS~SLYL 
30689028.p  LDFSSNELTGKLPSSISNLRSLKDLNLSENKLSGEVPESLESCKELMIVQLKGNDFSGNIPDGFFDLG~~~~~~LQEMDFSGNGLTGSIPRGSSRLFESLIRLDLSHNSLTGSIPGEVGLFIHMRYLNLSWNH~FNTRVPPEIEFLQNLTVLDLRNSALIGSVPADICESQSLQILQLDGNSLTGSIPEGIGNCS~SLKL 
58360018.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MESAISHRQGEVALIRSKCSMTDHY~~~~~~~~~~~YAPLRLILLLILSATCFGS~~ELDVQCLKTIFQSVTDPNGILKSSWSFVNNGTPGYIC~KFTGVECWHPDENRVLSLRLGNLGLQGPFPAGLQNCTSMTGLDLSSNNFTGLIPQDISQQIPYLTS 
AK073005.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK102330.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPPSPPPL~~~~~~~~~~~LLLLAVLLAAAPAAAQSATPREDDVRCLKEVKAELRDPDGRLS~AWSFGN~TSAGALC~LLSGVSCWNPQESRIIGLSLSGFGLQGGIPSALQFCSAATTLDLSNNALVGVIPPALCDWIPFVVN 
15233004.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKEIGSKPRKL~~~~~~~~~~~LPLCFIIFLCFCSSVMAAD~~EDDIRCLRGLKASLTDPQNALK~SWNFDN~TTLGFLC~NFVGVSCWNNQENRVINLELRDMGLSGKIPDSLQYCASLQKLDLSSNRLSGNIPTELCNWLPFLVS 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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AK102667.q  LKLDDNHLGGEIPASLSNLSKLQTLDLSSNNLTGSIPASLAQIPG~MLSLNVSQNELSGEIPAMLGSRFGTPSVFASNPNLCGPPLENECSAYRQHRRRQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLQRLALLIGVVAATVLLLVLFCCCCVYSLLRWRRRFIEKRDGVKKRRRSPGRGSG~~~~~~SSGTSTDSVSQ 
30690596.p  LSLDHNHLSGVIPGSFSGLSNLTKMDLSVNNLTGEIPASLALISSNLVYFNVSSNNLKGEIPASLGSRINNTSEFSGNTELCGKPLNRRCESSTAEGKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KKRKMILMIVMAAIGAFLLSLFCCFYVYTLLKWRKKLKQQ~STTGEKKRSPGRTSAGSRVRSSTSRSSTENGE 
48470005.q  ~~~~~~~LTGGIPAALSQLKNLNFLDLSENALTGVIPPELGDLSN~LAHFNVSFNNLTGSIPSSPLLQQFGPTAFMGNPFLCGPPLDHACPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RNARRLGVPVIVAIVIAAAILVGICIVSAMNIKAYKNKRRREQQQHDDEEEILVSDSAAIVSP~~~~GSTAIT 
AK103401.q  LDLHRNHLVGGIPVTLAQLTNLDLLDLSENQLTGPIPSELGNLSN~LTHFNVSYNGLSGMIPALPVLQSFGSSAFMGNPLLCGPPLNNLCGAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RRAKQLAVSVIIVIVAAALILIGVCIVCAMNIKAYMR~RSKEEQEGKEEDEVLESESTPMLASPGRQGSNAII 
83533560.q  LDLSHNKLTGPIPATIGNLTGLQMVDFSENKLNGTLPVELSKLAN~LRVFNVSHNLLSGNLPISHFFDTIPDSFILDNAGLCSSQRDNSCSGVMPKPIVFNPNASSDPLSEA~~SPGAPSSQH~~~~HKKIILSISTLIAIVGGALIIVGVVTITVLNRRVRS~AASHS~~AVPTALS~DDYDSQ~~~~~~~SPENEANP 
AK105103.q  LDLSHNNLTGSILSTVGNLTSLEVVDLSKNKLNGTLPVELSNLPS~LRIFDVSHNLLSGDLPNSRFFDNIPETFLSDNQGLCSSRKNNSCIAIMPKPIVLNPNSSTNPLSQA~~TPTAPSSMH~~~~HKKIILSVSTLIAIAGGGTIIIGVIIISVLNRRARA~TTSRS~~APATALS~DDYLSQ~~~~~~~SPENDASS 
AK099708.q  LDLSHNNLTGAIPATIANITNLQTVDLSRNKLTGGLPKQLSDLPH~LVRFNISHNQLSGDLPPGSFFDTIPLSSVSDNPGLCGAKLNSSCPGVLPKPIVLNPDSSSDPLSQP~~EP~TPNGLR~~~~HKKTILSISALVAIGAAVLITVGVITITVLNLRVRT~PGSHS~~AAELELS~DGYLSQ~~~~~~~SPTTDVNS 
15228900.p  LILSHNKLLGSIPPELAKLTRLEEVDLSFNELAGTLPKQLANLGY~LHTFNISHNHLFGELPAGGIFNGLSPSSVSGNPGICGAVVNKSCPAISPKPIVLNPNATFDPYN~~~~GEIVPPGAG~~~~HKRILLSISSLIAISAAAAIVVGVIAITVLNLRVRASTVSRS~~AVPLTFSGGDDFSR~~~~~~~SPTTDSNS 
15241089.p  INLSENELSGAIPGSIGSLSNLEYIDLSRNNLSGSLPKEIEKLSH~LLTFNISHNNITGELPAGGFFNTIPLSAVTGNPSLCGSVVNRSCLSVHPKPIVLNPNSS~NPTN~~~~GPALTGQ~~~~~~IRKSVLSISALIAIGAAAVIAIGVVAVTLLNVHARSSVSRHDA~AAALALSVGETFSC~~~~~~~SPSKDQEF 
47520009.q  LSLGHNSLTGPIPVGMSELKKLEILRLEYNNLSGEIPQQLGGIES~LLAVNVSHNRLVGRLPASGVFQSLDASALEGNLGICSPLVTQPCRMNVAKPLVLDPNEYPHGGDGD~~NNLETSGRGPASPRKRRFLSVSAMVAICAAVFIILGVIVITLLNMSARRRAGDGGTTTPEKELESIVSSST~~~~~~~KSSK~LAT 
30689028.p  LSLSHNNLTGPIPKSLSNLQELKILKLEANKLSGEIPKELGDLQN~LLLVNVSFNRLIGRLPLGDVFQSLDQSAIQGNLGICSPLLRGPCTLNVPKPLVINPNSYGNGNNMP~~GNRASGGSG~~TFHRRMFLSVSVIVAISAAILIFSGVIIITLLNASVRRRLA~~~~~FVDNALESIFSGSS~~~~~~~KSGRSLMM 
58360018.q  LDLSYNRFSGQIPVNISNMTYLNTLNLQHNQFTGQIPLQFNLLGR~LTSFNVAENRLSGPIPNNLNK~~FPSSNFAGNQGLCGLPLDGCQASAKSKNNA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AIIGAVVGVVVVIIIGVIIVFFCLRKLPAKK~PKVEEENK~~~~~~~~~WAKSIKG~~~~~~~~~~~~TKT 
AK073005.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFIIVG~VILFIFLRKMPAKKKEKDLEENK~~~~~~~~~WAKNIKS~~~~~~~~~~~~AKG 
AK102330.q  LDLSGNQLSGQLPSELANCRFLNSLKLSGNSFSGQIPDSLGRLDR~LKSLDLSDNRLDGQIPPQLAT~~FGKDSFAGNKGLCGRPVSSRCGRALSGAGLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IVIAAGVFGAAASLLLAFFFWRCTGKSKGGRRRRRGGSESGGGSAEDGSWWAERLRAA~~~~~~~~~~HNRL 
15233004.p  LDLSNNELNGEIPPDLAKCSFVNSLVLSDNRLSGQIPVQFSALGR~LGRFSVANNDLSGRIPVFFSSPSYSSDDFSGNKGLCGRPLSSSCG~GLSKKNLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IIIAAGVFGAAASMLLAFGIWWYY~HLKWTRRRRSGLTEVG~~~~~~VSGLAQRLRS~~~~~~~~~~~~HKL 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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AK102667.q  PKLIMFNS~~~~~~~~~~~~~~~RITYADTVEATRQFDEENVLSRG~~RHGLVFKACYND~GTVLAILRLPSTSS~~~~DGAVVIEEGSFRKEAESLGKVK~HRNLTVLRGYYAGPPP~~DVRLLVYDYMPNG~NLATLLQEAS~~~~HQDGHI~~~~~LNWPMRHLIALGVSRGLAFLHQSG~~~~~~~~VVHGDVKPQ 
30690596.p  PKLVMFNN~~~~~~~~~~~~~~~KITLAETIEATRQFDEENVLSRT~~RYGLLFKANYND~GMVLSIRRLPNGS~~~~~~~~~LLNENLFKKEAEVLGKVK~HRNITVLRGYYAGPP~~~DLRLLVYDYMPNG~NLSTLLQEAS~~~~HQDGHV~~~~~LNWPMRHLIALGIARGLGFLHQSN~~~~~~~~MVHGDIKPQ 
48470005.q  GKLVLFRKN~~~~~~~~~~SSASRYEDWE~AGTKAVLDRNCLVGVG~~SVGAVYRASFES~GASIAVKKLETLG~~~~~~~~RITSQEEFEREMGRLRGLT~HPNLVTFHGYYWSPS~~~~TQLLLSEFVDNGSTLYDHLHGSRRR~AGPASTGGDGGGLPWERRFRIAVATARALAYLHHDCK~~~~~PQVLHLNIKSR 
AK103401.q  GKLVLFSK~~~~~~~~~~~SLPSRYEDWE~AGTKALLDKDCLVGGG~~SVGTVYKATFEN~GLSIAVKKLETLG~~~~~~~~RVRSQDEFEQEMGQLGNLS~HPNLVAFQGYYWSSS~~~~TQLILSEFMVNG~SLYDHLHGSPHT~FSGSSS~~~RVGLSWEQRFEVALGTARALAYLHHDCR~~~~~PQVLHLNIKSS 
83533560.q  GKLVMFGR~~~~~~~~~~~~~~~GSPDFS~AGGHALLNKDCELGRG~~GFGTVYKAVLRD~GQPVAIKKLTVSS~~~~~~~~LVKSEDEFKRQVKLLGKVR~HHNVVTLRGFYWTSS~~~~LQLLIYDFVPGG~NLYQHLHESS~~~~AERS~~~~~~~VSWMERFDIIIGVARALAHLHRHG~~~~~~~~IIHYNLKSS 
AK105103.q  GKLVMFGK~~~~~~~~~~~~~~~GSPEFS~AGGHALLNKDCELGRG~~GFGAVYKTVLRD~GQPVAIKKLTVSS~~~~~~~~LVKSKDDFERQVKLLSKVR~HHNVVALRGFYWTSS~~~~LQLLIYDYLPGG~NLHKHLHECT~~~~EDNS~~~~~~~LSWMERFDIILGVARGLTHLHQRG~~~~~~~~IIHYNLKSS 
AK099708.q  GKLVMFGG~~~~~~~~~~~~~~~GNPEFS~ASTHALLNKDCELGRG~~GFGTVYKTTLRD~GQPVAIKKLTVSS~~~~~~~~LVKSQDEFEREVKMLGKLR~HRNLVALKGYYWTPS~~~~LQLLIYEFVSGG~NLHKQLHESS~~~~TANC~~~~~~~LSWKERFDIVLGIARSLAHLHRHD~~~~~~~~IIHYNLKSS 
15228900.p  GKLVMFS~~~~~~~~~~~~~~~~GEPDFS~TGTHALLNKDCELGRG~~GFGAVYRTVIRD~GYPVAIKKLTVSS~~~~~~~~LVKSQDEFEREVKKLGKLR~HSNLVKLEGYYWTTS~~~~LQLLIYEFLSGG~SLYKQLHEAP~~~~GGNSS~~~~~~LSWNDRFNIILGTAKCLAYLHQSN~~~~~~~~IIHYNIKSS 
15241089.p  GKLVMFSG~~~~~~~~~~~~~~~EVDVFDTTGADALLNKDSELGRG~~GFGVVYKTSLQD~GRPVAVKKLTVSG~~~~~~~~LIKSQEEFEREMRKLGKLR~HKNVVEIKGYYWTQS~~~~LQLLIHEFVSGG~SLYRHLHGD~~~~~ESVC~~~~~~~LTWRQRFSIILGIARGLAFLHSSN~~~~~~~~ITHYNMKAT 
47520009.q  GKMVTFGP~~~~~~~~~~~GNSLRSEDFV~GGADALLSKATEIGRG~~VFGTVYRASVGE~GRVVAIKKLATAS~~~~~~~~IVESRDDFDREVRILGKAR~HPNLLPLKGYYWTPQ~~~~LQLLITDYAPHG~SLEARLHGNG~~~~DGAFPP~~~~~LTWAERFRIVAGTARGLAHLHQSFR~~~~~PPMIHYNVKPS 
30689028.p  GKLVLLNSRTS~~~~~~~~RSSSSSQEFE~RNPESLLNKASRIGEG~~VFGTVYKAPLGEQGRNLAVKKLVPSP~~~~~~~~ILQNLEDFDREVRILAKAK~HPNLVSIKGYFWTPD~~~~LHLLVSEYIPNG~NLQSKLHER~~~~~EPSTPP~~~~~LSWDVRYKIILGTAKGLAYLHHTFR~~~~~PTTIHFNLKPT 
58360018.q  IKVSMFENPVS~~~~~~~~~~~~KMKLSDLMKATNEFCKENIIGTG~~RTGTMYRAVLPD~GSFLAVKRLQDSQ~~~~~~~~~~HSETQFTSEMKTLGQVR~HRNLVPLLGFCIAKR~~~~ERLLVYKHMPKG~SLYDQLNQE~~~~~EGKDCK~~~~~MDWTLRLRIGIGAAKGLAYLHHTCN~~~~~PRVLHRNISSK 
AK073005.q  AKVSMFEKSVA~~~~~~~~~~~~KMKLNDLMKATGDFTKDNIIGSG~~RSGTMYKATLPD~GSFLAIKRLQDTQ~~~~~~~~~~HSESQFASEMSTLGSVR~QRNLLPLLGYCIAKK~~~~ERLLVYKYMPKG~SLYDQLHQQ~~~~TSEKKA~~~~~~LEWPLRLKIAIGSAKGLAWLHHSCN~~~~~PRILHRNISSK 
AK102330.q  APVSLFQRPIV~~~~~~~~~~~~KVKLADLMAATQDFSTSHIVVAGSSRAGTAYRAVLRD~GSALTVKRLHSCP~~~~~~~~~~LSEKAFRAEMGRVGQLR~HPNIVPLLGFCVVED~~~~ERLLVYKHMESG~ALSSVMKE~~~~~~PGEAP~~~~~~LDWATRLRIAVGAARGLAWLHHGFQ~~~~~VPQIHQNLSSS 
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